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Bevezetés:

Az Aspergillus nemzetség Nigri szekcidjaba tartozo fajok (fekete Aspergillus-ok) nagy jelentdséggel birnak mind orvosi- mind élelmiszer-mikrobioldgiai, valamint biotechnoldgiai szempontbol Is. Jelentdségiiket
foleg az adja, hogy nagy mennyiségben képesek hidrolitikus enzimek (lipazok, amilazok), valamint szerves savak (citromsav, gliikkonsav) termelésére. Gazdasagi hasznuk mellett azonban human betegségek okozoi
IS lehetnek, valamint egyes fajok gyakran élelmiszereinket szennyezhetik, ami azért nagy jelentdségii, mert kiilonb6zo mikotoxinokat (ochratoxinokat, fumonizineket) termelhetnek, melyek az allatokra és
emberekre egyarant karos (karcinogén) hatassal birnak. Egyes fajok elkiilonitése morfologiai alapon nem lehetséges, kalmodulin gén szekvenciaik alapjan azonban minden fekete Aspergillus faj elkiilonithetd
(Samson és mtsai 2007).

Az Aspergillus fajok nagy részénél, koztiik a fekete Aspergillus-oknal csak aszexualis szaporodas ismert, vegetativ szaporitd képletek, konidiumok segitségével. A gomba genomban a MAT gének feleldsek a
parosodas iranyitasaért. Fonalas gombak esetén két tipus lehetséges, a MAT1-1 és MAT1-2. A MAT1-1 gén egy DNS-koté domént, mig a MAT1-2 gén egy HMG domént kddol. Az Aspergillus niger teljes genom
szekvenalasa utan azonositottdk a MAT 1-1 parosodasi tipus gént (Pel és mtsal 2007). Egyediil a MAT gének jelenléte még nem clegendd a szexualis szaporodashoz, de fontos elofeltétele annak (Dyer és Paoletti
2005). Egy lehetséges szexualis ciklus megismerése ezeknél a gombaknal lehetdvé tenné, hogy mélyebb betekintést nyerjiink torzsfejlodésiikbe és evolucidjukba.

Munkank soran, meghataroztuk kiilonb6zé mezdgazdasagi termékekrdl és beltéri levegobdl izolalt fekete Aspergillus torzsek fajeloszlasat, valamint vizsgaltuk a parosodasi tipus gének el6fordulasat és azok
eloszlasat. A torzsek fajszintii azonositasat részleges kalmodulin szekvenciaik alapjan végeztiik. Tovabba 0sszehasonlitottuk néhany izolatum parosodasi tipus génjeinek szekvenciait.

Eredmények:

Az 1zolalt torzsek fajeloszlasa:

Munkank soran 114 fekete Aspergillus torzset izolaltunk hagymarol, datolyarol, mazsolarol, és beltéri
levegdbol, tovabba a vizsgalatba bevontunk 13 Welwitschia novényrdl izolalt torzset IS. A
szekvencia-alapu fajmeghatarozas szerint a hagymaroél izolalt 34 térzs mindegyike az A. awamori
fajhoz tartozott, a datolyarol szarmazo 38 torzs pedig A. tubingensis-nek bizonyult. A Welwitschia
novényrol izolalt 13 torzset szintén kivétel nélkiil A. awamori-nak hataroztuk. Ezek az eredmények
felvetik egy esetleges habitat-preferencia lehetdségét ennél a gombacsoportnal.

A parosodasi tipus gének vizsgalata:

Minden izolatum esetén sikertilt igazolnunk a MAT1-1 vagy a MAT 1-2 gén jelenlétét. Az A. niger és
A. tubingensis fajok esetén 1:1 MAT1-1:MAT1-2 ardnyt, mig az A. awamori faj esetén 6:1 aranyt
tapasztaltunk (2. abra). Ez az eltolodas lehet a kis mintaszam miatt IS, messzemeno kovetkeztetés
levonasdhoz mindenképpen tobb izolatum vizsgalata sziikséges, ami terveink kozott szerepel. A
Welwitschia novényrdl szarmazé 13 A. awamori torzs mindegyikében a MAT1-1 parosodasi tipus gén
volt jelen.

Hagyma  Datolya Mazsola Welwitschia Beltéri levegé A egyes fajok parosodasi tipus génjeinek bazissorrendjét 6sszehasonlitva azt tapasztaltuk, hogy az
azonos fajba tartozo izolatumok nem kiiloniilnek el egymastol (3.-4. abra).
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2. abra: A MAT gének eloszlasa az egyes fajok eseten

Anyagok és modszerek: Varga, J., Kocsubé, S., Suri, S., Szigeti, G., Szekeres, A., Varga, M., Toth, B., Bartok, T. (2010) Fumonisin
) it L, o contamination and fumonisin producing black Aspergilli in dried vine fruits of different origin. Int. J. Food Microbiol.
A torzsek izolalasa, fajszintli azonositasa: 143-143-149

A fekete Aspergillus térzsek izolalasat DRBC (Dichloran Rose-Bengal Chloramphenicol) agar lemezeken végeztiik.
Tiszta tenyészeteket hoztunk létre, majd DNS kivonast végeztiink EpiCentre DNS kivono Kit segitségével. A
részleges kalmodulin gén amplifikalasat a mar korabban leirt médon hajtottuk végre (Varga és mtsai 2010). A
szekvenciakat a BioEdit programmal jelenitettik meg, majd ezeket a Pubmed (http://www.ncbi.nlm.nih.gov) Jelen kutatasi eredmények megjelenését ,,Az SZTE Kutatoegyetemi Kivalosagi Kozpont tudasbazisanak
internetes adatbazisaval vetettiik Gssze. kisz¢élesitése és hossza tava szakmai fenntarthatosaganak megalapozasa a kivalé tudomanyos utanpotlas

: e , i biztositasaval” cimii, TAMOP-4.2.2/B-10/1-2010-0012 azonositészamu projekt tamogatja. A projekt az
Parosodasi tipus gének vizsgalata: . L o . e , L, , . ,
A pérosoddsi tipus gének amplifikilisahoz a kovetkezé primereket hasznaltuk: Aspmatl.ifor: - Europai Unid tdmogatasaval, az Eurdpai Szocidlis Alap tarsfinanszirozdsaval valosul meg. A kutatasi munkat

CTTCGCTTCTTGTGGCAGAA-;  Aspmatl.lrev:  -TGGGCAGCGAARGCCAT-  Aspmatl.2for: - a K84077 szami OTKA palyazat Is tamogatta.
TACAGAGCTGCTTTGGCAGGA-; Aspmatl.2rev: -CATTTGGTGGWCGAGGRACTTT-

A szekvencidkat BIpEdit programmal jelenitettiik meg, majd a MEGA programcsomag 5. verziojat hasznaltuk a

szekvenciak illesztéséhez és a tovabbi filogenetikal analizishez. A hézagokat 6todik karakterallapotként kezeltiik, és

minden karaktert azonos sullyal vettiink figyelembe. Close-Neighbor-Interchange algoritmus segitségével Maximum 4

Parszimonia fat készitettiink. A topoldgia megbizhatosaganak ellendrzésére 1000 bootstrap ismétlést futtattunk. SZECH ENYI TE RV

Koszonetnyilvanitas:

A projekt az Eurdpai Unidé tamogatasaval,
az Eurodpai Szocialis Alap
tarsfinanszirozasaval valésul meg.




