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Next Generation Sequencing 
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HISTORY OF GENOMICS 
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http://blogs.forbes.com/sciencebiz/2010/06/03/your-genome-is-coming/ 
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RNA-SEQ 

http://en.wikipedia.org/wiki/File:RNA-Seq-alignment.png 

gene regulation 

protein information 

Az SZTE Kutatóegyetemi Kiválósági Központ tudásbázisának  
kiszélesítése és hosszú távú szakmai fenntarthatóságának megalapozása  

a kiváló tudományos utánpótlás biztosításával”  

TÁMOP-4.2.2/B-10/1-2010-0012 projekt 



Exome Sequencing 

http://en.wikipedia.org/wiki/File:Exome_Sequencing_Workflow_1a.png 
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Genomics Data – Big Data Challenge 

Intensities / raw data (2TB) 

Alignments (200 GB) 

Sequence + quality data (500 GB) 

Variation data (1GB) 
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Data size per Genome 
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 Sequencing informatics 
specialists 

Source: Guy Coates, Wellcome Trust Sanger Institute 
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Big Data–Big Challenges–Big opportunities 
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